Académique Nord,

Académique hors Nord,

Instrument Echantillon Analyse Pas-de Calais’ Pas-de Calais’ Industriel
FT-ICR 9,4 Tesla Peptides modifies | "SI 'Oca"?:z’g;‘ modifications 250 300 1000
FT-ICR 9,4 Tesla Peptides modifiés Couplage nanoLC, localisation 500 600 2000

modifications (ECD)
FT-ICR 9,4 Tesla Protéines Infusion MS 250 300 1000
FT-ICR 9,4 Tesla Protéines Infusion M5 e; cl\gi/ MS (IRMPD, 500 600 2000
Orbitrap Q-Exactive+ Pep.tldes.('mel.ange), Couplage nano'UPLC (heure 250 300 1000
identification effective)
Orbitrap Q-Exactive+ Peptides (mélange), Couplage nanoUPLC (heure 350 420 1400

quantitatif (SILAC, iTRAQ)

effective)

Orbitrap Q-Exactive+

Peptides (mélange), label

free (x 3)

Couplage nanoUPLC (heure
effective)

Prix identification x
2

Prix identification x 2

Prix identification x
2




Orbitrap Q-Exactive+

Peptides (mélange), label

Couplage nanoUPLC (heure

Prix identification x

Prix identification x 3

Prix identification x

free (x 6) effective) 3 3
Orbitrap XL Meta.bolltt.es. (m.elange), Couplage mlcroLC (heure 200 240 300
identification effective)
Métabolites (mélange), .
Orbitrap XL quantification avec Couplage microLC (heure 275 330 1100
effective)
marquage
. Metét.)oh'?es (mélange), Couplage microLC (heure Prix identification x o A Prix identification x
Orbitrap XL quantification label free (x . Prix identification x 2
3) effective) 2 2
Métabolites (mélange), . - e . o
Orbitrap XL quantification label free (x Couplage mlcroLC (heure Prix identification x Prix identification x 3 Prix identification x
6) effective) 3 3
Orbitrap XL Protéines, Tg;‘b""tes (>5 Infusion, MS et MS/MS 200 240 800
Q-g-TOF (Q-Star) Métabolites (purifiés) Infusion, MS et MS/MS 50 60 200




Q-g-TOF (Q-Star) Protéines (purifiées) Infusion, MS 100 120 400
MALDI-TOF (Voyager DE Pro) Digestion (?I(?’protéines Empreinte peptidique MS 25 30 100
purifiées

MALDI-TOF (Voyager DE Pro) Métabolites ( < 5 kDa) MS 50 60 200
MALDI-TOF (Voyager DE Pro) | "€Ptides, I\I/I(Staa)l;)olites (>5 MS 100 120 400
aoLToFfoF gy | DaEEndepratdies | Enprenicpmidae et |y “
MALDI-TOF/TOF (4800+) Métabolites ( < 5 kDa) MS et MS/MS ou ISD 100 120 400
MALDI-TOF/TOF (a800+) | FePtides: '\I/'(g:;;’o“tes (>5 MS et MS/MS ou ISD 200 240 800
Digestion in gel Protéines Trypsine 15 18 60
Digestion liquide Protéines Trypsine 25 30 100
Digestion liquide Protéines Autres enzymes. 50 30 200




Nous consulter

Digestion FASP Protéines Trypsine 50 60 200

Dessalage Mélange pept'lfjlque d'une ZipTip C18 15 18 60
protéine

Dessalage Melrfmge peptldlqu'(? d'un Micro-colonne C18 50 60 200

mélange de protéines

Dessalage Protéines Dialyse 25 30 100

Exclusion stérique Protéines Micro-colonne Sephadex 50 60 200

Enrlchlsseme‘nt phospho- Mélange pept'lfjlque d’une Nous consulter 50 60 200
peptides protéine

Enrichissement phospho- Mélange peptidique d’un Nous consulter 100 120 400

peptides

mélange de protéines

Enrichissement glyco-
peptides

Mélange peptidique d’une
protéine

Nous consulter

Nous consulter

Nous consulter

Nous consulter

Enrichissement glyco-
peptides

Mélange peptidique d’un
mélange de protéines

Nous consulter

Nous consulter

Nous consulter

Nous consulter

Scanner de fluorescence

Gel

DIGE

100

120

400




Scanner de fluorescence

Gel

SYPRO (laser bleu)

50

60

200

Purification préparative

Protéines

Chaine Akta Purifier

Nous consulter

Nous consulter

Nous consulter




